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 چکیده

  ی من ی مهم که به عنوان اهداف خودا   ی ها ژن ی اتوآنت   ن ی از ا   ی ک ی است.    ی اصل   ی ها ژن ی مربوط به وجود اتوآنت   ک ی وپات ی د ی ا   ی من ی خودا   ابت ی نکته در مورد پاتوژنز د   ن ی مهمتر   مقدمه: 

.  شوند ی م   یی شناسا   1نوع    ابت ی هستند که در افراد مبتلا به د   یی ها ی باد ی اتوآنت   ن ی اغلب اول   ن ی انسول   ی ها ی باد ی است. اتوآنت   ن ی شده است، انسول   یی شناسا   1نوع    ابت ی هومورال در د 
  ی بتا  ی ها سلول  ی من ی خودا   ب ی از تخر   ی ر ی جلوگ  ی که برا   یی ها ممکن است به توسعه واکسن  شوند، ی م  یی شناسا  T ی ها که توسط سلول   ن ی انسول   ی اختصاص  ی ها توپ ی اپ   یی شناسا 

 . اند، کمک کند شده   ی طراح   ابت ی پانکراس در د 

 دهد. پایگاه داده ، را هدف قرار می 1ژن مهم مرتبط با دیابت نوع  ها برای طراحی واکسنی بود که انسولین، یک اتوآنتی توپ حاضر، تعیین مؤثرترین اپی   ی مطالعه هدف از    ها: روش 

UniProt  توپ از سرور توالی اسید آمینه انسولین را ارائه داد که برای شناسایی اپی IEDB  های شایع انسانی توپ، ما از آلل یند شناسایی اپی ا استفاده شد. در فر   DRB1*01:01  ،
DRB3*01:01  ،DRB4*01:01     وDRB5*01:01    جفت باز هستند   15استفاده کردیم که هر کدام شامل . 

یک اپی توپ مشترک برای انسولین  (  http://tools.iedb.org/mhcii/IEDB( )http://tools.iedb.org/tepitool, TEPITOOL)  توسط دو سرور  ها: یافته

 .بود ERGFFYTPKTRREAE شناسایی شد. توالی این اپی توپ مشترک برای انسولین در این دو سرور

  م ی گرفت  م ی مطالعه تصم   ن ی است، در ا  ها ی مار ی ب   ن ی از ا  ی ر ی شگ ی درمان و پ   دبخش ی نو  ابت، ی بالا مانند د   وع ی با ش   ی ها ی مار ی ب   ی واکسن برا   ی که توسعه طراح  یی از آنجا   گیری: نتیجه

 . م ی کن   یی واکسن است، شناسا   ی در طراح   ی د ی را که جزء کل   ن ی مرتبط با انسول   ج ی را   توپ ی اپ 

 توپ، واکسن  یاپ  ن، یانسول  واژگان کلیدی: 
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Abstract 

Background: The most important point about the pathogenesis of idiopathic autoimmune diabetes is related to the 

presence of major autoantigens. One of these important autoantigens that has been identified as targets of humoral 

autoimmunity in type 1 diabetes is insulin. Insulin autoantibodies are often the first autoantibodies to be detected in 

individuals with type 1 diabetes. The identification of unique insulin epitopes that can be recognized by T cells could 

help in the development of vaccines aimed at preventing the destruction of pancreatic beta cells in diabetes.  

Methods: The objective of the present investigation was to ascertain the most effective epitopes for the designing of 

a vaccine aimed at insulin, a significant autoantigen associated with type 1 diabetes mellitus. The UniProt database 

provided the amino acid sequence of insulin, which was used for epitope identification from the IEDB server. In the 

process of epitope identification, we employed the prevalent human alleles DRB1*01:01, DRB3*01:01, 

DRB4*01:01, and DRB5*01:01, each of which comprises a length of 15 base pair. 

Findings: We were able to find a common epitope for insulin by two IEDB servers at http://tools.iedb.org/mhcii/, 

TEPITOOL at http://tools.iedb.org/tepitool/. The sequence of this common epitope for insulin in these two servers 

was ERGFFYTPKTRREAE. 

Conclusion: Since the development of vaccine design for high-prevalence diseases such as diabetes holds promise 

for the treatment and prevention of these diseases, in this study we decided to identify common epitopes associated 

with insulin, which is a key component in vaccine design. 
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