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 1404 مهر سوم یهفته/ 827 یشماره/موسچهل و سال  مجله دانشکده پزشکی اصفهان 
 سم یو متابول زیرغدد درون  یهاتازه  یکنگره مل نیو هشتم یالمللن یکنگره ب نیششم

 23/07/1404تاریخ چاپ:  20/06/1404تاریخ پذیرش:  03/1404/ 15تاریخ دریافت: 
  

  یجهت طراح  ینیبشیاز سه سرور پ یریگبا بهره   IA-2  نیمشترک از پروتئ کیمونوژنیا توپیاپ کی ییشناسا

 ۱نوع  ابت یزا در دتحمل  یهاواکسن

 
 5زند  می، مر4یمی رح ثیحد ،3ان یلشگر لیحامد اسمع، 2، معصومه جلالوند1جلالوند رمسعودی، ام1یالفت مایس

 
 

 چکیده

  تولروژنیک   های واکسن .  شود می   انسولین  کمتر  تولید   به   منجر   و   کند می  تخریب   را   پانکراس   بتای   های سلول   که   است   خودایمنی   بیماری   ، یک  (T1D)1 نوع   شیرین   دیابت   مقدمه: 

   IEDB ،  TepiToolمانند    پیشرفته   بیوانفورماتیک   اند. ابزارهای کرده   ظهور   تنظیمی   های پاسخ   القای   با  T1D در   خودایمنی   های واکنش   کردن   متوقف   برای   جدید   رویکرد   یک   عنوان   به 
  واکسن   کاندیدای   عنوان   به APGFGSERGAPLAFA بالقوه    توپ اپی   مطالعه،   این   در .  کنند می   کمک   منظور   این   برای   مؤثر   های توپ اپی   شناسایی   در SYFPEITHI و  

 . شد   شناسایی  T1D درمان   یا   پیشگیری   برای   امیدوارکننده 

  به   که  است  پانکراس  بتای   های سلول  در   پروتئینی  است،  مرتبط   1 نوع   دیابت   با   که  ، IA-2آمد   دست  به  UniProt داده  پایگاه   از  IA-2 پروتئین   آمینه  اسید  کامل  توالی   ها: روش 

  اتصال   میزان   بینی پیش   برای   ابزار   چندین   از   کنند،   تحریک   1  نوع   دیابت   در   را   ایمنی   پاسخ   توانند می   که  II کلاس   های توپ اپی   یافتن   برای .  کند می   عمل   ژن اتوآنتی   یک   عنوان 
 DRB501:01 و   DRB101:01 ،  DRB301:01 ،  DRB401:01ویژه    به   ، HLAکلیدی    های آلل .  شد   استفاده  II کلاس  MHC رایج   های آلل   به  IA-2 از   پپتیدی   های توالی 

 .گرفتند   قرار   بررسی   مورد   بیشتر   کردند،   دریافت   بالایی   نمرات   که   هایی توپ اپی .  گرفتند   قرار   آنالیز   مورد   هستند،   مرتبط   1  نوع   دیابت   بالای   خطر   با   که 

 SYFPEITHI در  این،   بر  علاوه.  شد  شناسایی  سرور  سه  هر  در  مشترک  اختصاصیت  با  رایج   پپتید  تنها  عنوان  به APGFGSERGAPLAFA توپاپی  ها: یافته

 . گرفت قرار TEPITOOL در برتر پپتید پنج  بین در و کرد  کسب بالایی امتیاز

 ن یدر ا  یشتریب قاتیحال، تحق نیدهد. با ا  شیرا افزا  یکیمونولوژیاهداف ا  ییدقت در شناسا  تواندیم توپیاپ  ینی بشیابزار پ نیهمزمان از چند یاستفاده گیری: نتیجه

 ت.  اس  ازیمورد ن نهیزم

 توپ یاپ  ؛ژنیاتوآنت؛ واکسن واژگان کلیدی: 

 
توپ ایمونوژنیک مشترک از  شناسایی یک اپی  .میمر  ، زندثیحد  یمی رح  ، لیاسمع   حامد  انیمعصومه، لشگر  ، جلالوندرمسعودیام   جلالوند،  مایس   یالفت  ارجاع: 

  43؛ 1404مجله دانشکده پزشکی اصفهان . ۱زا در دیابت نوع  های تحملبینی جهت طراحی واکسنگیری از سه سرور پیشبا بهره IA-2 پروتئین

(827:) 980-  982 . 
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Abstract 

Background: Type 1 diabetes (T1D) is an autoimmune disease that destroys pancreatic β-cells, leading to less insulin 

production. Tolerogenic vaccines have emerged as a new approach to stop autoimmune reactions in T1D by inducing 

regulatory responses. Advanced bioinformatics tools like IEDB, TepiTool, and SYFPEITHI help in identifying 

effective epitopes for this purpose. In this study, identified the potential epitope APGFGSERGAPLAFA as promising 

vaccine candidate for T1D prevention or treatment.  

Methods: The full amino acid sequence of the IA-2 protein was obtained from the UniProt database. IA-2, linked to 

type 1 diabetes, is a protein in pancreatic beta cells that acts as an autoantigen. To find Class II epitopes that could 

trigger an immune response in type 1 diabetes, several tools were used to predict how well peptide sequences from 

IA-2 bind to common MHC class II alleles. Key HLA alleles, specifically DRB1*01:01, DRB3*01:01, DRB4*01:01 

and DRB5*01:01, which are associated with an elevated risk of type 1 diabetes, underwent analysis. Epitopes that 

received high scores were further examined to identify the most appropriate candidates for future diabetes treatments 

or diagnostic purposes. 

Findings: The APGFGSERGAPLAFA epitope was identified as the sole common peptide exhibiting shared 

specificity across all three servers. Furthermore, it achieved high scores in SYFPEITHI and was placed among the 

top five peptides in TEPITOOL. 

Conclusion: The simultaneous use of multiple epitope prediction tools can increase the accuracy in identifying 

immunological targets. However, further research is needed in this field. 
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